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Resumo:

A Caatinga é uma das maiores e mais distintas regides brasileiras, porém, esse bioma
permanece como um dos menos conhecidos da América do Sul. Além disso, as ameacas a
esse bioma colocam em risco a biodiversidade a ele associada. Assim, esse estudo tem como
objetivo o desenvolvimento de marcadores moleculares microssatélites para Pseudobombax
marginatum, uma espécie arbdrea da Caatinga, popularmente conhecida como embiratanha.
Devido a raridade e distribuicao disjunta da espécie em areas naturais e a atual
fragmentacao da Caatinga, o estudo da diversidade e estrutura genética de populagdes
nessa regiao é de suma importancia para gerar conhecimento sobre a espécie e sobre o
bioma na qual ela estd inserida, os quais encontram-se ameacados. O estudo esta sendo
conduzido na Estacao Ecoldgica do Serid6. Um total de 77 individuos foi amostrado e folhas
foram coletadas para a extracdo de DNA. Uma amostra de DNA de um individuo foi
submetida ao sequenciamento de nova geracao na Plataforma Illlumina MiSeq. As sequéncias
geradas foram submetidas a uma montagem para a formacao de sequéncias contiguas. As
sequéncias consenso produzidas foram utilizadas como referéncia na busca por regides que
sejam possiveis marcadores moleculares. A identificacao dos microssatélites foi feita e as
sequéncias foram transferidas para o programa PRIMER3 para o desenho dos
oligonucleotideos que serao utilizados como iniciadores. Um total de 36 regides foi
selecionado e os oligonucleotideos estdo em fase de teste. Apds a otimizacao e
caracterizacao dos locus microssatélites a populacao de P. marginatum da ESEC Serid6 sera
geneticamente avaliada. Até o momento foi realizada a extracao do DNA das plantas, o
mesmo foi extraido das folhas, de todos os individuos pelo procedimento padrao do CTAB
2%. Apds as extracdes, o DNA foi quantificado em gel de agarose. O protocolo de extracao se
mostrou satisfatério e o DNA obtido sera amplificado por PCR na préxima etapa de
otimizacao dos marcadores moleculares.

Publicado em:

e Evento:Encontro de Saberes 2015
e Area:CIENCIAS DA VIDA
e Subdrea:BIOLOGIA GERAL

ISSN: 21763410



